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详细介绍： 

性别: 男   

职称: 教授  

最高学历: 博士  

毕业院校: 南京农业大学  

专业领域: 动物遗传育种与繁殖  

联系方式:  yzp@yzu.edu.cn  

研究方向: （1）动物遗传资源的评价、保护和利用 

（2）奶牛、肉牛分子标记与抗病育种 

（3）牛奶、牛肉品质形成机理与安全生产 

参加学术团体及任职情况:  

（1）江苏省现代农业产业（奶牛）产业技术体系首席专家； 

（2）中国畜牧兽医学会养牛学分会常务理事； 

（3）中国畜牧兽医学会马学分会常务理事； 

（4）中国畜牧兽医学会动物遗传育种分会理事； 

（5）农业部家畜遗传资源调查西北区督导组成员； 

（6）江苏省“青蓝工程”优秀青年骨干教师； 

（7）江苏省畜禽遗传资源调查专家组成员； 

（8）江苏省“肉牛、水牛产业技术创新团队”负责人； 

（9）扬州大学新世纪中青年学术带头人 

承担项目:  

（1）国家自然科学基金项目“lncRNA-BMNCR/miR-145/FSCN1 途径调控奶牛金葡菌型乳腺炎

自体保护的分子机制”（31872324）； 

（2）国家高技术研究发展计划（863）项目“中国荷斯坦奶牛乳腺炎抗性多基因聚合育种技

术的研究”（2008AA10Z144）； 

（3）国家重点 863 项目“中国肉牛重要经济性状功能基因组学研究”子项“部分南方黄牛

生长与肉用性状功能基因组学研究”（2013AA102505）； 

（4）国家自然科学基金项目“奶牛两种菌型乳房炎易感性多座位基因型的筛选和验证研究”

（31272407）； 

（5）国家自然科学基金项目“奶牛乳腺脂类合成代谢转录调控机制与基因网络构建”

（31472067）； 

（6）江苏省现代农业产业（奶牛）产业技术体系首席专家项目； 

（7）国家“十一五”科技支撑项目“优质肉牛新品种选育与产业化开发”子项“肉牛主要

经济性状的分子标记”（2008BADB2B03-06）； 

（8）中央财政农业技术推广“江苏苏北肉牛产业链关键技术集成与推广” TG(16)012； 

（9）江苏省农业三项工程“杏鲍菇菌糠发酵饲料的开发及肉牛养殖综合配套技术” 

SXGC[2016]322 

（10）江苏省农业自主创新基金“长三角地区生态优质高效乳业创新体系研究” CX(17)1005； 
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（11）江苏省农业三新工程项目“江苏小规模奶牛场产业水平提升及原料奶质量提高综合配

套技术(SXGC[2015]328)”。 

（12）江苏省自然科学基金项目“中国农区绵羊群体微卫星座位遗传分化的研究”

（BK2003040）； 

（13）江苏省农业三项工程项目“奶牛良种繁育及规模化养殖综合配套技术”（SX2004088）； 

（14）江苏省攻关项目“安全优质牛奶生产的关键控制技术研究开发”（BE2004316）； 

（15）江苏省高技术项目“多胎肉用睢宁白山羊新品系的选育”（BG2007324）； 

（16）江苏省科技推广项目“奶牛胚胎分割移植技术的应用”（BL2000097）； 

（17）江苏省三新工程项目“奶牛隐性乳房炎机理、防控及配套技术研究与应用”

（SXGC[2012]394）； 

（18）江苏省“十一五”科技支撑项目“奶牛抗热应激分子标记辅助选择与新品系培育”

（BE2008302-2）。 

奖励及荣誉:  

（1）江苏省科技进步二等奖一项，排名第 2； 

（2）江苏省科学技术三等奖一项，排名第 1； 

（3）江苏省农业科技进步三等奖一项，排名第 3； 

（4）获授权国家发明专利 7 项。 
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